dijous, 19 de setembre de 2024

La UdL seqlencia el genoma de la perdiu roja

La recerca, publicada a 'Scientific Reports’, pot ajudar a la gestio
| conservacio

Una recerca liderada per la Universitat de Lleida (UdL) ha A ‘ ' Descarregar imatge
permés sequenciar el genoma de la perdiu roja (Alectoris
rufa [ https://es.wikipedia.org/wiki/Alectoris_rufa ]), una
espécie clau en els ecosistemes del sud-oest d'Europa,
on juga un paper crucial en l'equilibri ecologic. L'estudi, en
col-laboracié amb la Universitat Rovira i Virgili (URV),
I'nan publicat a la revista Scientific Reports |
https://www.nature.com/srep/ ], del grup Nature. Els
resultats de la investigacié, en qué han acoblat el 96,9%
dels gens, incloent-hi codificadors d'ARN i proteines,
poden ajudar a I'hora de desenvolupar estratégies
efectives de gestié i conservacié d'aquestes aus. Exemplar d'aquesta au / Foto: Patricia Maldonado

Combinant paquets informatics i processos d'analisis d'Ultima generacid, I'equip ha estudiat el material genetic
de 60 exemplars de perdiu, 30 salvatges i 30 de granja. "De totes les aus amb genoma sequenciat fins ara, hi
ha aproximadament 9.000 gens que s6n comuns. D'aquests, hem pogut trobar la sequiencia per a la gran
majoria en la perdiu”, explica el professor de la UdL i investigador del grup Biologia de sistemes i métodes
estadistics per a la recerca |
https://www.irblleida.org/ca/recerca/l4/biologia-de-sistemes-i-metodes-estadistics-per-a-la-recerca | de
I'lRBLIleida, Rui Alves. "Els restants no hi s6n perque s'han perdut amb la evolucié o tenen una sequliencia
d'ADN molt diferent dels corresponents en altres aus i per aixo no els hem pogut identificar", afegeix.

El personal investigador també ha comparat el genoma de la perdiu roja amb la guatlla japonesa (Coturnix
japonica [ https.//ca.wikipedia.org/wiki/Guatlla_del Jap%C3%B3 )i el gall (Gallus gallus [
https://ca.wikipedia.org/wiki/Gall_bankiva ]). Els tres ocells estan estretament relacionats i presenten un cariotip |
https://ca.wikipedia.org/wiki/Cariotip | compartit de 39 cromosomes. Una analisi filogenética comparativa
d'aquests genomes suggereix que els genomes de la perdiu comuna i la guatlla japonesa es van separar fa
aproximadament 20 milions d'anys, mentre que I'ancestre comu de totes dos especies va divergir del gall fa uns
35 milions d'anys.

Els resultats també assenyalen que el 13% dels gens anotats estan associats a funcions metaboliques, mentre
que un 11% estan implicats en el processament d'informacié ambiental, inclos el 9% dedicat a tasques de
transduccié de senyals. El conjunt de gens exclusius de la perdiu roja esta significativament enriquit en gens
relacionats amb processos virals (5 gens), regulacié de la resposta immune (8 gens) i despolimeritzacio de
microtubuls (16 gens), relacionada amb I'eliminacié de cél-lules en divisio.

"La nostra analisi d'enriquiment génic suggereix que la perdiu roja va desenvolupar un conjunt diferent de gens
reguladors i proteines de resposta viral, probablement modelats per infeccions i pressions especifiques de
l'espécie", subratlla Alves. Aquesta recerca "representa un avang significatiu cap a la creacié d'un genoma de
referencia complet per a aquesta espéecie”, assegura el catedratic de Ciencia Animal de la UdL, Jesus Nadal.
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"Aquest recurs genomic es converteix en una eina inestimable per a la identificacio, gestio, protecciod i
conservacio de la perdiu comuna silvestre, facilitant la implementacié de mesures de gestié més precises i
fonamentades. | proporciona una base solida per a futures recerques sobre I'evolucio i adaptacio de les
especies, tant en els seus habitats naturals com en captivitat”, sosté Nadal.
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Article Hybrid assembly and comparative genomics unveil insights into the evolution and biology of the
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